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Nome da disciplina (código): 
fármacos anti-tuberculose (DAB5012/PCSD27)

Créditos 

Total: 01 Práticos: 0 Teóricos: 

Pré-requisitos:  

Cursado a disciplina DAC4074 (PCS
38 Mycobacterium tuberculosis
diagnóstico laboratorial, caracterização 
molecular e resistência) 

Professor(es) responsável(eis): 
Profa. Dra. Rosilene Fressatti Cardoso

Departamento: Análises Clínicas e Biomedicina (DAB/CCS/UEM)

 

Ementa: Abordagem teórica sobre o estudo de alvos biológicos para o desenvolvimento de 
novos fármacos com atividade anti

 
Objetivo: Apresentar os recentes avanços no campo da genética que podem ser usados 
para aumentar a eficiência no desenvolvimento de novos fármacos anti
 

Programa: 
1. Alvos biológicos usados para o desenvolvimento dos atuais e novos fármacos anti

tuberculose em uso. 

2. Qualidade do alvo biológico a ser escolhido.

3. Metodologias para determinar prováveis fármacos para os alvos micobacterianos 
selecionados. 

4. Validação de alvos biológicos para atuação de fármacos. 
 
Metodologia:  
Aulas expositivas da parte teórica, que contemplem também a apresentação de exemplos, 
artigos e solução de problemas práticos.
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PROGRAMA DE DISCIPLINA 

Nome da disciplina (código): Estratégias genéticas para identificação de alvos para novos 
tuberculose (DAB5012/PCSD27) 

Carga horária 
total: 

15 horas 

Ano: 
2024Teóricos: 01 

Cursado a disciplina DAC4074 (PCS-
Mycobacterium tuberculosis: 

diagnóstico laboratorial, caracterização 

Co-requisitos: Não há 

Professor(es) responsável(eis):  
Rosilene Fressatti Cardoso 

Análises Clínicas e Biomedicina (DAB/CCS/UEM) 

Abordagem teórica sobre o estudo de alvos biológicos para o desenvolvimento de 
novos fármacos com atividade anti-tuberculose. 

Apresentar os recentes avanços no campo da genética que podem ser usados 
para aumentar a eficiência no desenvolvimento de novos fármacos anti-tuberculose.

Alvos biológicos usados para o desenvolvimento dos atuais e novos fármacos anti

Qualidade do alvo biológico a ser escolhido. 

Metodologias para determinar prováveis fármacos para os alvos micobacterianos 

Validação de alvos biológicos para atuação de fármacos.  

Aulas expositivas da parte teórica, que contemplem também a apresentação de exemplos, 
artigos e solução de problemas práticos. 
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Estratégias genéticas para identificação de alvos para novos 

Ano:  
2024 

Nível: 
Mestrado 
Doutorado 

Abordagem teórica sobre o estudo de alvos biológicos para o desenvolvimento de 

Apresentar os recentes avanços no campo da genética que podem ser usados 
tuberculose. 

Alvos biológicos usados para o desenvolvimento dos atuais e novos fármacos anti-

Metodologias para determinar prováveis fármacos para os alvos micobacterianos 

Aulas expositivas da parte teórica, que contemplem também a apresentação de exemplos, 
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Avaliação:  
Será uma única avaliação, com peso 1, a qual contará com apresentação de seminários e 
aulas expositivas, valendo de
simples das duas atividades.
 
Conceitos: 
A = 9,0 a 10,0 
B = 7,5 a 8,9 
C = 6,0 a 7,4 
R = inferior a 6,0 
Serão considerados aprovados os alunos que obtiverem os conceitos A, B ou C e 
porcentagem mínima de frequência de 75% de presença.
 

Número mínimo de alunos: 02

Número máximo de alunos: 06
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Será uma única avaliação, com peso 1, a qual contará com apresentação de seminários e 
aulas expositivas, valendo de 0 (zero) a 10 (dez), cada. Nota final: será a média aritmética 
simples das duas atividades. 

Serão considerados aprovados os alunos que obtiverem os conceitos A, B ou C e 
porcentagem mínima de frequência de 75% de presença. 

Número mínimo de alunos: 02 

Número máximo de alunos: 06 
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Será uma única avaliação, com peso 1, a qual contará com apresentação de seminários e 
0 (zero) a 10 (dez), cada. Nota final: será a média aritmética 

Serão considerados aprovados os alunos que obtiverem os conceitos A, B ou C e 
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